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aminokwasy do rybosoméw w porzadku zgodnym z sekwencja mRNA, co zapewnia
ich taczenie we wtasciwej kolejnosci (Rys. 3). W komoérkach znajduje sie zwykle
31-40 indywidualnych rodzajow tRNA, z ktérych kazdy wiagze jeden konkretny z 20
aminokwasow. W rezultacie na jeden aminokwas moze przypada¢ wiecej niz jeden
tRNA. Warianty tRNA wigzgce ten sam aminokwas noszg nazwe izoakceptorow.
Przed rozpoczeciem translacji kazdy aminokwas zostaje kowalencyjnie potaczony ze
swym tRNA, ktéry rozpoznaje nastepnie wskazujace nan kodony w mRNA. Wiagzanie
aminokwasu z odpowiednim tRNA nazywamy aminoacylacja lub tadowaniem.
Kazdy aminokwas jest kowalentnie wigzany z koicem ramienia akceptora tRNA przez
enzym nazywany syntetaza aminoacylo tRNA. Dla poszczegélnych aminokwasow
istnieja odrebne takie enzymy, z ktérych kazdy moze tadowaé wszystkie izoakceptory
tRNA swojego aminokwasu.

Pierwotny transkrypt zawierajacy introny
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Rysunek 2. Splicing pre-mRNA. Pierwotny transkrypt zawiera introny (pola czarne), eksony
(pola jasno szare) oraz obszary niepodlegajqce translacji 3’ i 5. Po splicingu czgsteczki
mRNA introny sq usuniete i czgsteczka jest gotowa do przytqczania czapeczki na koncu 5’
oraz dodawania poli-A na korcu 3’, przed eksportem do cytoplazmy w celu translacji

Po dotaczeniu odpowiedniego aminokwasu tRNA rozpoznaje jego kodon w mRNA,
pozwalajac umiesci¢ ten aminokwas we wiasciwej pozycji, zgodnie z sekwencja
mRNA. Zapewnia to doktadng translacje kodéw zawartych w mRNA na odpowiada-
jaca im sekwencje aminokwaséw. Rozpoznanie kodonu odbywa sie za posrednictwem
petli antykodonu w tRNA, a doktadniej trzech nukleotydéw tworzacych antykodon,
ktory wiaze kodon przez komplementarne parowanie zasad. Kiedy dwa aminokwasy
sa do siebie zblizone, enzym transferaza peptydylowa tworzy miedzy nimi wigzanie
peptydowe, i w ten sposdb nastepuje wydtuzanie powstajgcego taficucha polipepty-
dowego. Cztery zasady obecne w DNA moga utworzy¢ 64 kodony. Trzy z nich dzia-
tajg jako sygnaty do zatrzymania procesu translacji, a pozostate 61 koduje 20 amino-
kwasow, z ktérych sktadajg sie biatka (Sekcja A3).

Rybosomy istnieja jako oddzielne wielkie i mate podjednostki. Pierwszy krok trans-
lacji polega na zwigzaniu podjednostki matej rybosomu z mRNA. Translacja zaczyna
sie zwykle od sekwencji AUG (w bakteriach czasami wykorzystywane sa GUG lub
UUG) kodujacej metionine i nazywanej kodonem inicjujgcym translacji.
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Translacja przebiega wzdluz mRNA, poczynajac od miejsca inicjacji, przy czym amino-
kwasy laczone sa wigzaniami peptydowymi. Poczatkowa metionina jest usuwana
z powstajacego polipeptydu. RNA matrycowe (mRNA) moga uczestniczy¢ w translacji
rownocze$nie w wielu rybosomach, tworzac struktury zwane polisomami. Proces
translacji zatrzymujg kodony terminacyjne (Sekcja A3).

Polipeptydy s dalej przetwarzane przez enzymy modyfikujace niektére aminokwasy.
Moze to obejmowa¢ dodawanie niewielkich grup chemicznych; przyktadami takich
proceséw s3: metylacja, hydroksylacja i formylowanie. Czesto dodawane s3 tancuchy
cukréw w procesie zwanym glikozylacja. Ogdlnie biorac, wszystkie biatka wystajace
poza komorke sa glikozylowane. Proces ten odbywa sie w aparatach Golgiego. Konkretny
przyktad dotyczy ludzkich erytrocytéw, gdy krew grupy A ma N-acetylogalaktozamine
w tancuchu polisacharydowym, zwang substancjg H. We krwi grupy B zamiast niej jest
galaktoza, a komorki krwi grupy AB maja obydwie substancje przytaczone do odreb-
nych tancuchéow. We krwi grupy 0 wystepuje niezmodyfikowana substancja H.
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Rysunek 3. Rola tRNA w translacji



